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  ممكن است  يزبانم يوتانسينآنژ كننده يلتبد يمآنز يسممورف يپل
 دكن جيهرا تو COVID-19 در عفونتشناسانه گيريهمه هاي يافته

  *حورا بحرالعلوم، ساقي نورايي، سعيد امين زاده
  گروه مهندسي زيست فرايند، پژوهشكده زيست فناوري صنعت و محيط زيست، تهران، پژوهشگاه ملي مهندسي ژنتيك و زيست فناوري

مشوق  2019/2020در سال   19-كوويددنياگير يماريب يوعش
 يطشرا يندر ا يشگاهيآزما ينيبال هاي يافتهدر مورد  يقات،تحق
 نيز مجله يندر ا يردو مقاله اخ ازطور كه  همان ؛است شده

در  يوتانسينآنژ كننده يلتبد يمكه آنز دانيم يم). 1،2( پيداست
 زا يماريب يكرونا هاي يروسو .كرونا نقش دارد يروسعفونت و

-SARS و [SARS-CoV]حاد  يتنفسسندرم  يويروس كرونا(

CoV-2 (2آنژيوتانسين  كننده يلاز طريق آنزيم تبد (ACE2)  به
تهاجم  ACE2 تنها نه) 3،4(شوند  يهدف خود متصل م يها سلول

 اُفت بلكه ،كند يم يلتسه يعسر يرتكث يرا برا SARS يروسو
ACE2  يوتانسيناثرات مخرب آنژ يسلول يدر غشا II يشافزا 

 يمآنز). 5( شود يم يهو منجر به وخامت حاد بافت ر يافته
 يسممورف يتوسط پل (ACE1) 1 يوتانسينآنژ كننده يلتبد

كه  شود يمشخص م 16 ينتروندر ا (D/I) يكيژنت دخول/حذف
. همراه است ACE يدر گردش خون و غلظت بافت ييراتبا تغ
 ACE و ACE2 اگرچه .همراه است  ACE2يانبا كاهش ب D آلل

دارند، اما هر دو به عنوان  اي يدآمينهشباهت اس %42تنها 
 يلكربوكس انتهاياز  ينهآم يدهاياس برش يبراپپتيداز،  يكربوكس

  ).6(كنند يعمل م يدهاپپت
 يايينوع جغرافداراي ت D/I يسممورف يكه پلبا توجه به اين 

 يپژنوت يعدر توز ييركه تغبر اين بود ، فرض ما )7(است  يمهم
D/I عفونت فاوتمت يوعشبتواند ممكن است  يتا حد  

 ين،بنابرا .دهد يحقاره اروپا توض يكشورها ينرا در ب 19-كوويد
 ييكشور مختلف اروپا 25كه در را  ACE1 ژن D آلل يما فراوان

 20تا برآورد  ،19-كوويد يروم و مرگ يوعآمده با ش دست به
 يها داده 1شكل ). 8( يمكرد يسهمقا ،ينزجان هاپك 2020مارس 

 يك،بلژ يش،برگرفته از اتر يها داده .دهد يرا نشان م يونرگرس
فنلاند، فرانسه،  ي،چك، دانمارك، استون يجمهور ي،كرواس

هلند،  ي،مولداو يتواني،ل يتاليا،ا يل،مجارستان، اسرائ يونان،آلمان، 
سوئد،  يا،اسپان ي،اسلوون ي،اسلواك ي،لهستان، پرتغال، رومان

 يوعم شيتلگار. نظر قرار گرفتند مورد يزدر آنال يهو ترك يسسوئ
 آلل يطور معكوس با فراوان به 19-كوويد يشده از آلودگ گزارش

ACE D  ارتباط دارد:  
log ( يوعتعداد موارد ش / يننفر از ساكن 106 ) = 

 079/0- 358/6 (D ( آلل فركانسدرصد    ، r2= 378/0 و   
p= 001/0  

آلل  ينسب يبا فراوان توان يرا م يوعش ييرپذيريتغ از %38حدود 
D  ACE1 ينب داري يطور مشابه، ارتباط معن به .داد يحتوض 

 19-كوويد )-= p=510/0 Spearman r ,01/0(از  يناش يروم مرگ
لازم به ذكر است  ينهمچن. مشاهده شد D  ACE1 آلل يوعو ش

شدت به  كه در ابتدا به ياييدر دو كشور آس D يآلل يكه فراوان
 ينا. است يينپا يزو كره، ن ينچ يعني مبتلا شده بودند يروسو

ممكن است به  ACE1 D/I يسممورف يكه پل دهد يها نشان م داده
 يجهو نت  19-كوويددر گسترش گرمتغير مداخله  يكعنوان 

 ينا .در نظر گرفته شود ييمختلف اروپا هاي يتعفونت در جمع
 هاي يروساز و يناش يوير يها در عفونت ACE با نقش ها يافته

 يممكن است بر رو ACE D/Iيپژنوت). 4(كرونا مطابقت دارد
  .گذارد يرتأث نيز عفونت ينيدوره بال

  

 
 

  
   2020مارس  20كشور اروپايي در  25در  19-كوويد شيوع -1شكل 

  (%): D  ACE1 آلل در مقابل فراواني
log ( شيوع  تعداد موارد از ساكنين نفر 106 / ) 

=  079/0- 358/6 (% ،D آلل فركانس  )، 
r2 = 378/0  p= 001/0  
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The host’s angiotensin-converting enzyme polymorphism  
may explain epidemiological findings in COVID-19 infections 

Translated by Bahrol Olom H., Noraee S. and Aminzdeh S. 
National Institute of Genetic Engineering, and Biotechnology, Tehran, I.R. of Iran 

Abstract 
The number of victims of the COVID-19 pandemic shows important geographical differences. In this 
study, a number of human genetic polymorphisms were compared to the number of Covid-19 patients and 
Covid-19 mortality. Data from 33 countries were analyzed. Among the polymorphisms tested, the human 
angiotensine converting enzyme (ACE) polymorphism turned out to be a determinant factor in both 
prevalence and mortality. The present findings may partly explain why some countries are more affected 
than others by the Covid-19 pandemic. 
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