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بر اساس حضور يا غياب آن را همراه با زير نوع هاي مثبت و منفي  ABو  O،A،B، يخونگروههاي انواع دوران تحصيل  مه دره
هاي قرمز در سطح سلول  يصدها آنتي ژن گروه خونمشخص شده است كه  اما امروزه. ندمي آموز 1)ار هاش( آنتي ژن رزوس

انتقال  در يخونگروههاي نوع  بنياديخون وجود دارند كه مي توانند پاسخ هاي ايمني را تحريك كنند، مسئله اي كه از جور بودن 
 - جانبي بسيار ديگر  واكنش هايو  -  مرگ 16، هر سال 2سازمان غذا و داروي ايالات متحده آمريكا ءبه گفته. فراتر مي رودخون 

تفاوت هاي بين گروه  هرخ مي دهد كه بدريافت كننده خون  قرمز خون افراد در سطح سلول هاي نتي ژن هاآدن به دليل ناجور بو
عامل قرمز خون  هاي وللآنتي ژن هاي س تعداد زياد تا كنون، هيچ آزمايشي براي بررسي. بي ارتباط است Oو  A،B يهاي خون

  .اين عوارض جانبي وجود ندارد
، پژوهشگران در مي شود عادي مراقب هاي بهداشتي و درشده  مقرون به صرفه تر 3ژنوم كل الي يابيامروزه، در حالي كه تو
 داده هاي ژنومي مي تواندبهره گيري از  پزشكي هاروارد و مركز خون نيويورك مي گويندعالي ، مدرسه 4بيمارستان بريگام و زنان

  .هستندجانبي واكنش هاي در معرض خطر اين كه  كندرا فراهم  شناسايي دهنده هاي نادر و گيرنده هايي امكان
 ن راآافراد ايجاد كرده اند و  يخونگروههاي در  ظريف اين تفاوت هايمشخص كردن پژوهشگران الگوريتمي را براي كمك به 

كه در  نتايج. محك زدند - كارآزمايي تصادفي توالي يابي كل ژنوم در ميان افراد بالغ سالم نخستين- MedSeqداده هاي  در برابر
گروههاي با دقت بيش از نود و نه درصد اين زير الگوريتم ند كه اين دتاييد كرگزارش شدند،  The Lancet Hematology مجله
  .را شناسايي مي كندگسترده تر  يخون

آسيب بخش در  Tissue Typing Laboratoryو معاون مدير  Clinical Laboratory Informatics مدير، 5نويسنده اول، ويليام لين
به انتقال خون  نياز دارند رايج است اما با  دائما انتقال خون در بيماراني كهوارض ع" گويد شناسي بيمارستان بريگام و زنان مي

اما الگوريتمي كه ما ايجاد كرده ايم مي . نتي ژن ها مقرون به صرفه نيستآمشخص كردن نوع خون براي همه كنوني تكنولوژي 
توالي يابي به كار برده به كمك ا هزينه پايين مشخص كردن نوع خون هر كسي براي همه گروه هاي خوني مطرح، ب تواند براي

  ".شود
در معرض خطر عوارض ناشي از بروز پاسخ هاي ايمني نا مطلوب به آنتي ژن هاي خارجي در سطح سلول هاي  افرادي كه بيشتر
ون هاي منظم مانند مبتلايان به بيماري هاي كبدي و كليوي و برخي سرطان هاي خوني نيازمند به انتقال خ بيمارانخون قرار دارند 

  .هستند
اين امكان بالقوه را دارد  اين رويكرد"مي گويد نشر مطبوعاتي از مركز خون نيويورك در يك  6كوني وستوف نويسنده هميار اول،

اين . تبديل شود اران نيازمند به انتقال خونقبت هاي پزشكي بيماستفاده هاي عادي باليني ژنوميكس در مرا يكي از نخستينبه  تا
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مادام ن ها آيكبار كه بيماران حساس شدند كشنده انتقال خون پيش گيري كند؛ زيرا جدي و حتي ارض از عو رويكرد مي تواند
  . قرار دارند ل خونانتقا 7خون كافتيواكنش هاي در صورتي كه انتقال خون اضطراري نياز باشد، در معرض خطر  العمر،

زمايش كنوني براي جور بودن آنتي ژن پلاكت فرا تر از روش هاي آ 33نتي ژن سلول قرمز خوني و آ 300 از بيش در حال حاضر،
ABO  وRh در پروژه  دخيل  افراد، با دانشمنداندقيق تر نوع خون شناسايي جهت لين براي ايجاد يك روش . شناسايي شده اند

MedSeq  به نام الگوريتم تيپ بندي نوع الگوريتم، معلوم شد اين  .دنكمي  يكارورك همدر مركز خون نيوين ژنتيك متخصصاو
  . دقيق است %99بيش از  MedSeqشركت كنندگان از ژنوم ، در شناسايي نوع خون افراد )Blood Typer (خون 

 ارشدگرين يك نويسنده . آينده نمايان مي سازدهاي  پژوهش را در MeSeqبخوبي سهم داده هاي  براي گرين، اين نوع پژوهش
خاطر نشان ) The Genome to People (G2P) Research Program(مدير برنامه تحقيقاتي از ژنوم تا مردم  مطالعه واين در 

بيني  پيش استفادهعادي از مراقبت هاي پزشكي مي شود، اين گزارش يك مورد  توالي يابي كل ژنوم بخشهمچنان كه  "كرد كه 
را كه به نوع هاي اي توالي يابي ژنوم امروزه مي تواند گيرنده هاي خون بالقوه  .توالي يابي كل ژنوم را نشان مي دهد نشده از

  ."شناسايي كند ها را بدون هيچ خطري فراهم كنند،د و افرادي كه مي توانند آن نخوني نادر نياز دار
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